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ABSTRACT
To construct and comparison study on barcode nucleotide sequences using three chloroplast DNA regions
namely matK, rbcL and trnH-psbA intergenic spacer in the genus Senna, the plant samples were collected and
identified. The result indicated that there are 14 species of the genus Senna in Thailand. DNA barcoding of a species
were constructed. The 11 processed medicinal samples were also collected and DNA barcoding constructed for
sequence testing with the plant samples. The ##nH-psbA intergenic spacer region show the highest efficiency for
identification Senna species with nucleotide variation values 0.04-0.60. For the mafK and rbcL regions, they show the

values 0.02-0.33 and 0.04-0.25, respectively.
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FHANY matK

rbcL trnH-psbA intergenic spacer

Senna alata

S. alexandrina
S. fruticosa

S. garrettiana
S. hirsuta

S. occidentalis
S. pallida

S. siamea

S. sophera

S. spectabilis
S. sulfurea

S. surattensis
S. timoriensis

S. tora

GU942495 (854)
JF975383 (803)
JF975385 (797)
GU942494 (844)
JF975380 (805)
GU942492 (845)
JF975382 (809)
GU942496 (835)
JF975381 (804)
JF975378 (849)
JF975379 (796)
GU942493 (854)
JF975384 (806)
GU942491 (860)

JF975364 (580)
JF975375 (545)
JF975377 (567)
JF975368 (583)
JF975372 (590)
JF975366 (581)
JF975374 (566)
JF975365 (581)
JF975373 (566)
JF975370 (599)
JF975371 (589)
JF975367 (533)
JF975376 (437)
JF975369 (583)

GU969278 (402)
JF838365 (401)
JF838367 (426)
GU969282 (404)
JF838362 (308)
GU969280 (278)
JF838364 (259)
GU969279 (352)
JF838363 (321)
JF838360 (329)
JF838361 (369)
GU969281 (373)
JF838366 (301)
GU969277 (308)
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Wan13N1 PCR mﬂu‘%nmmmgm

c?hasiwmgu"lwmﬂ3gﬂﬁlﬁdaummmﬁﬁmqa Senna Mruaiy matk. | rbel trmH-psbA
intergenic spacer
1 sanu s iidaunauvespuitame Senna sp. 1 / / /
2. AT AR A UHELVB L IMIUD Senna sp. 2 / / /
3. pgayu s Afdmnauve Nz MIN Senna sp. 3 / / /
4. pufoundgaiifidunauveauzauun Senna sp. 4 / / /
5. ey Insfidunauveyudialng Senna sp. 5 X / /
6. lugpuitamauialfiluiagavlumsnanoayu’lng | Senna sp. 6 / / /
7. wwzvumanutalfiuingaulumsnaaeayuIng | Sennasp. 7 / / /
8. WNmgu“lwﬁﬁfhumwum?ﬁymﬁﬂ Senna sp. 8 X X X
9.y nmanvesman Senna sp. 9 X X X
10. suffaumlgafifdunauvoseims Senna sp. 10 X X X
1. mgﬁmmﬂcyaﬁfldauwamm%mﬁﬂ Senna sp. 11 X X X

/- wfsnaTae PCR 1adu5 x - thinalsua Tae PCR laiduse
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DD D DD DD DD D
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0.5-

=9

AN UAN 11 (Senna sp.11)

%)

trnH-psbA intergenic spacer region

matK region

rbel region

y 2 < a . . @ 1
MR 1 wam 350 weUs M mH-psbA intergenic spacer, mafK 1ag rbel ¥od0819ad U Insul i1

A

Ao .
NUNwaNa Senna WuaIUHeTY
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Senna sp.5
Senna sp.7
Senna sp.4
Senna sp.3
Senna sp.2
Senna alexandrina
Senna sp.1
Senna sp.6

S. sulfurea

S. surattensis
S. siamea

8. spectabilis |
S. speciabilis 2
| S fruticosa

S. garrettina

{ S. timoriensis

S. pallida

S. hirsuta
] E S. sophera
S. tora

[ S. alata
S. occidentalis

|

1 I . !
T T T t

0.25 0.20 0.15 0.10 0.05 0.00

4’ A @ 1 Aa A Y Y
HMNN 2 muiﬂmﬂsmmwwqa Senna uazmaﬂnﬁyu"lwmﬂigﬂmmummwwqa Senna AINAY

T1/5unsu MEGA 5.05 ‘1]1ﬂ"lgllfmuﬁﬂ'1ﬂﬂlllmﬂGI'N‘I/lNﬁ’u"QﬂiﬁJ"UENU%Dm trnH-psbA intergenic spacer
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3197 4 AIANVUANANNIHUFNTTUVOINTAND Senna tazAroeayy Insuls g nTiauvesiaena Senna 1INUTIIY rrnH-psbA intergenic spacer

'§ S § § :E SE E é — N o < “ © ~

s & §F 3§ £ ¢ % § &5 £ & % 5§ 5§ f g £ 8 ¥ oz 9z
SN S S-S S S N RS- S N RS- N N S B N I

Senna alata 0.00

S. alexandrina 0.50 0.00

S. fruticosa 0.52 0.09 0.00

S. garrettiana 0.60 0.19 0.20 0.00

S. hirsuta 0.57 0.19 0.22 0.30 0.00

S. occidentalis 0.32 0.45 0.48 0.52 0.50 0.00

S. pallida 0.55 0.19 0.21 0.28 0.08 0.49 0.00

S. siamea 0.53 0.07 0.11 0.15 0.22 0.46 0.22 0.00

S. sophera 0.55 0.18 0.21 0.27 0.04 0.48 0.06 0.21 0.00

S. spectabilis 1 0.52 0.08 0.11 0.16 0.21 0.48 0.20 0.10  0.19 0.00

S. spectabilis 2 0.52 0.07 0.10  0.17 0.21 0.48 0.21 0.09  0.18 0.01 0.00

S. sulfurea 0.52 0.04 0.08 0.17 0.21 0.48 0.21 0.08 0.19 0.10 0.09 0.00

S. surattensis 0.52 0.06 0.07  0.17 0.19 0.46 0.19 0.06  0.17 0.06 0.06 0.05 0.00

S. timoriensis 0.59 0.19 0.19  0.08 0.26 0.52 0.25 0.16  0.23 0.16 0.17 0.16 0.15 0.00

S. tora 0.56 0.19 0.21 0.29 0.06 0.50 0.06 0.21 0.04 0.21 0.20 0.20 0.18 026  0.00

Senna sp. 1 0.52 0.02 0.09  0.19 0.20 0.46 0.20 0.08 0.18 0.09 0.08 0.03 0.05 0.18 0.19 0.00

Senna sp. 2 0.50 0.00 0.09  0.19 0.19 0.45 0.19 0.07  0.18 0.08 0.07 0.04 006 019 0.19 0.02 0.00

Senna sp. 3 0.50 0.00 0.09  0.19 0.19 0.45 0.19 0.07  0.18 0.08 0.07 0.04 006 019 0.19 0.02 0.00 0.00

Senna sp. 4 0.50 0.00 0.09  0.19 0.19 0.45 0.19 0.07  0.18 0.08 0.07 0.04 006 019 0.19 0.02 0.00 0.00 0.00

Senna sp. 5 0.50 0.00 0.09  0.19 0.19 0.45 0.19 0.07  0.18 0.08 0.07 0.04 006 019 0.19 0.02 0.00 0.00 0.00 0.00

Senna sp. 6 0.51 0.01 0.08 0.19 0.19 0.46 0.19 0.07  0.18 0.09 0.08 0.03 0.04  0.18 0.19 0.01 0.01 0.01 0.01 0.01 0.00

Senna sp. 7 0.50 0.00 0.09  0.19 0.19 0.45 0.19 0.07  0.18 0.08 0.07 0.04 006 019 0.19 0.02 0.00 0.00 0.00 0.00 0.01 0.00
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	นำผลผลิต PCR ที่ได้ส่งไปวิเคราะห์หาลำดับ     นิวคลีโอไทด์ที่ภาควิชาชีวเคมี คณะแพทยศาสตร์ มหาวิทยาลัยขอนแก่น นิวคลีโอไทด์ที่ได้จะถูกส่งกลับมารูปแบบ Scf file ที่ใช้เปิดในโปรแกรม FinchTV จะสามารถแก้ไขเบสที่ peak ได้จากนั้นจึง export ข้อมูลเป็น text file...
	เมื่อนำลำดับนิวคลีโอไทด์ที่ได้มาวิเคราะห์ด้วยโปรแกรม MEGA 5.05 พบว่าเดนโดรแกรมที่ได้จากบริเวณ trnH-psbA intergenic spacer, matK และ rbcL สามารถระบุชนิดพืชได้ มีค่าความผันแปรของลำดับนิวคลีโอไทด์ของพืชสกุล Senna อยู่ในช่วง 0.04-0.60, 0.02-0.33 และ 0.0...
	จากการเปรียบเทียบลำดับนิวคลีโอไทด์บริเวณ trnH-psbA intergenic spacer ของพืชสกุล Senna แล้วนำมาสร้างเดนโดรแกรมด้วยโปรแกรม MEGA 5.05 ดังภาพที่ 2 พบว่ามีค่าความผันแปรระหว่างชนิดของลำดับนิวคลีโอไทด์อยู่ระหว่าง 0.04-0.60 และมีค่าความผันแปรภายในชนิดเดียวกั...
	เมื่อนำลำดับนิวคลีโอไทด์ของพืชสมุนไพร บริเวณ trnH-psbA intergenic spacer มาเปรียบเทียบกับลำดับนิวคลีโอไทด์ของพืชที่ทราบชนิดแล้วเพื่อระบุชนิดพบว่า พืชสมุนไพรทั้ง 7 ชนิด ได้แก่ Senna sp. 1, Senna sp. 2, Senna sp. 3, Senna sp. 4, Senna sp. 5, Senna sp. ...
	จากการเปรียบเทียบลำดับนิวคลีโอไทด์บริเวณ matK ของพืชสกุล Senna แล้วนำมาสร้างเดนโดรแกรมด้วยโปรแกรม MEGA 5.05 ดังภาพที่ 3 พบว่า ค่าความผันแปรระหว่างชนิดของลำดับนิวคลีโอไทด์อยู่ระหว่าง 0.02-0.33 และมีค่าความผันแปรภายในชนิดเดียวกันของลำดับนิวคลีโอไทด์ระห...
	ตารางที่ 3 ตัวอย่างสมุนไพรแปรรูปที่มีส่วนผสมของพืชสกุล Senna
	ภาพที่ 1  ผลการเพิ่มปริมาณดีเอ็นเอบริเวณ trnH-psbA intergenic spacer, matK และ rbcL ของตัวอย่างสมุนไพรแปรรูป
	ที่มีพืชสกุล Senna เป็นส่วนผสม
	เมื่อนำลำดับนิวคลีโอไทด์ของพืชสมุนไพร บริเวณ matK มาเปรียบเทียบกับลำดับนิวคลีโอไทด์ของพืชที่ทราบชนิดแล้วเพื่อระบุชนิดพบว่า Senna sp. 2, Senna sp. 3, Senna sp. 4, Senna sp. 5 และ Senna sp. 7 ที่ระบุไว้ในผลิตภัณฑ์ว่ามีส่วนผสมของ S. alexandrina มีค่าควา...
	จากการเปรียบเทียบลำดับนิวคลีโอไทด์บริเวณ rbcL ของพืชสกุล Senna แล้วนำมาสร้างเดนโดรแกรมด้วยโปรแกรม MEGA 5.05 ดังภาพที่ 5 พบว่า ค่าความผันแปรระหว่างชนิดของลำดับนิวคลีโอไทด์อยู่ระหว่าง 0.04-0.25 และมีค่าความผันแปรภายในชนิดเดียวกันของลำดับนิวคลีโอไทด์ระห...
	เมื่อนำลำดับนิวคลีโอไทด์ของพืชสมุนไพรบริเวณ rbcL มาเปรียบเทียบกับลำดับนิวคลีโอไทด์ของพืชที่ทราบชนิดแล้วเพื่อระบุชนิดพบว่า พืชสมุนไพรทั้ง 7 ชนิด ได้แก่ Senna sp. 1, Senna sp. 2, Senna sp. 3, Senna sp. 4, Senna sp. 5, Senna sp. 6 และ Senna sp. 7 เป็นชน...
	ตารางที่ 4 ค่าความแตกต่างทางพันธุกรรมของพืชสกุล Senna และตัวอย่างสมุนไพรแปรรูปที่มีส่วนของพืชสกุล Senna จากบริเวณ trnH-psbA intergenic spacer
	อภิปรายและสรุปผลการวิจัย



